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WZORZEC W TEKSCIE

Instytut Informatyki Uniwersytetu Wroctawskiego Pawel Rzechonek

Termin bioinformatyka pojawil sie po raz pierwszy w 1970 roku i odnosil sie¢ do badania
procesow informatycznych w systemach biotycznych. Jego tworcami sg Paulien Hogeweg i Ben
Hesper. W ten sposéb wyrdznili oni bioinformatyke jako osobng dziedzine nauki obok biochemii
i biofizyki.

Z bioinformatyka zwiazana jest Scisle biologia molekularna. Na rozwdj tej drugiej dziedziny
mialy wpltyw przede wszystkim dwa dokonania w latach 50 XX wieku. Pierwszym z nich bylo
podanie w 1953 roku przez J. Watsona i F. Circka modelu podwdjnej helisy tancucha DNA prze-
chowujacej informacje genetyczng we wszystkich organizmach zywych. Drugim bylto okreslenie
przez F.Sangera w 1952 roku calkowitej sekwencji aminokwaséw insuliny. Eksperymenty bio-
logiczne zaczely generowaé ogromne ilosci danych, ktore okazaly si¢ trudne do przechowywania
i recznego przetwarzania. Z tego powodu wykorzystanie komputeréw i informatyki stato sie
niezbedne przy pracy biologdw.

http://pl.wikipedia.org/wiki/Bioinformatyka

W 2001 roku zostal zsekwencjonowany ludzki genom.
* * *

Napisz w jezyku C/C++ funkcje, ktéra wylicza ile razy w zadanym tekécie wystepuje okre-
$lony wzorzec:

int sprawdz(const char *tekst, const char *zworzec);
Zaimplementuj algorytm Knutha—Morrisa—Pratta:
http://pl.wikipedia.org/wiki/Algorytm Knutha-Morrisa-Pratta

Potem skompiluj ten kod i stwérz z niego biblioteke dynamiczna (.so pod Linuxem albo .d11l
pod Windowsem).

Nastepnie napisz aplikacje okienkowsg w technologii Swing, ktora bedzie testowala dziala-
nie wczeéniej napisanej i skompilowanej funkcji sprawdz() w kodzie rodzimym — technologia
JNI. Sama aplikacja powinna zawiera¢ pole tekstowe JButton na wzorzec i obszar tekstowy
JTextField na tekst oraz z przycisk do testowania wystapienia wzorca w tekscie. Do aplikacji
mozesz dotozy¢ przycisk, ktéry bedzie umozliwial wezytanie tekstu z pliku.



